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INTRODUCCION

De las cuatro especies de Plasmodium que afectan al hombre,
P, falciparum se considera la mas virulenta al ocasionar la muerte por
complicaciones de malaria cerebral y falla renal. Actualmente esta bien
establecido que las cepas de P, falciparum encontradas en regiones de
alta transmision son genéticamente diversas y que el hombre y el
insecto vector estan frecuentemente infectados por mdltiples clones
del parésito (1). Debido a su diversidad genética, P falciparum logra
adaptarse a la respuesta inmune del hospedero, a resistir la accién de
medicamentos antimalaricos y a cambios ambientales, consiguiendo
asi evadir las estrategias disefiadas en su contra en los programas de
control de la enfermedad (2). Adicionalmente, en zonas de alta trans-
misién, la multiplicidad de infeccién por P falciparum se relaciona con
el grado de inmunidad y proteccién contra episodios clinicos de la
enfermedad (3). Teniendo en cuenta que en Colombia se han realiza-
do pocos estudios en este campo, nos proponemos caracterizar la
epidemiologia de la diversidad genética de las infecciones por P
falciparum y su dindmica en el tiempo, en relacion a los pardmetros
clinicos, a la adquisicién de inmunidad y a la transmisién de la malaria.
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METODOLOGIA

El estudio se llevara a cabo en 100 voluntarios residentes del
municipio de Nuqui, Choco, zona de alta transmision para la malaria.
A los participantes se les hard seguimiento cada tres meses durante un
afio. En cada evaluacion se realizard una encuesta clinico-epidemio-
légica y se tomaran muestras de sangre para identificar la especie de
Plasmodium por PCR y microscopia. En las personas infectadas con P
falciparum, la diversidad genética se estudiard utilizando un método
de genotipificacién por PCR, el cual amplifica tres genes altamente
polimérficos que codifican para antigenos candidatos a vacunas: las
dos proteinas de superficie del merozoito: MSP-1 bloque 2 y MSP-2
bloque 3y la proteina rica en glutamato.

IMPLICACIONES

El desarrollo de este trabajo aportara a nuestra comprension de
la relacion entre las poblaciones de P falciparum, la patogénesis y la
adquisicion de inmunidad en malaria, e igualmente tendra implicaciones
para el desarrollo y evaluacion de medidas de control tales como
vacunas y drogas.
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