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Colombia ocupa el tercer lugar en América Latina en 
el número de casos de malaria, con 62.120 casos re-
portados para el año 2018 (1). Los departamentos que 
históricamente notifican más casos por año están ubi-
cados en las regiones del Bajo Cauca (BC) y Pacífico 
colombiano (PAC). En el país, las principales especies 
vectoras del parásito Plasmodium causante de la mala-
ria son: Anopheles (Nyssorhynchus) albimanus Wiede-
mann, 1820, Anopheles (Nys.) nuneztovari Gabaldón, 
1940 y Anopheles (Nys.) darlingi Root, 1923. Entre las 
estrategias de prevención de la malaria recomendadas 
por la Organización Mundial de la Salud (OMS), el con-
trol vectorial es las más importante y se basa principal-
mente en la utilización de toldillos impregnados con 
insecticidas de larga duración y la fumigación de inte-
riores con insecticidas de efecto residual (OMS, 2019).

Sin embargo, el incremento en la resistencia de los 
vectores a los insecticidas ha hecho que se propongan 
soluciones alternativas que minimicen el contacto 
humano-vector y así disminuir el riesgo de infección 
por Plasmodium. Por tanto, este trabajo pretende 
identificar las especies de Anopheles de importancia 
en la transmisión de la malaria y los hospederos que 
son fuente de su alimentación con sangre, en locali-
dades endémicas de las regiones BC y PAC.

Se realiza la colecta de mosquitos hembra del género 
Anopheles en localidades endémicas para la malaria, 
en El Bagre-BC y en Buenaventura-PAC. Los mosquitos 
adultos se recolectan con cebo humano (CH) protegi-
do y en reposo mediante mallas polisombra ubicadas 
como barreras físicas entre la casa y exteriores. Las co-

lectas se realizan durante cuatro noches consecutivas, 
entre las 18:00 y 24:00 horas, en época seca y lluviosa 
a cada localidad. Además, se registra en una encues-
ta información sobre los animales presentes dentro de 
1km de radio con respecto al sitio de muestreo. Los 
especímenes colectados son identificados usando cla-
ves morfológicas  y confirmados molecularmente por 
PCR-RFLP- ITS2. Se identifica la fuente de alimentación 
mediante PCR-Cytb (Cytochrome b)  y COXI (Cytochro-
me c oxidase subunit I) en ADN extraído del intestino 
de los mosquitos colectados reposando en las mallas. 
Se evalúa la infectividad natural por Plasmodium me-
diante PCR anidada y PCR-COXIII. Se determinan los 
parámetros entomológicos como la tasa de infección, 
la tasa de picadura, la tasa de inoculación entomológi-
ca; además, se calculan los índices de sangre humana, 
proporción de forraje e índice de alimentación. 

Se recolectaron en total 1.039 Anopheles durante la 
época seca. De 294 especímenes colectados en El Ba-
gre-BC, An. darlingi fue la especie más abundante (58%); 
mientras que en Buenaventura-PAC, los 745 Anopheles 
colectados corresponden a la especie An. nuneztovari 
(100%). La tasa de picadura al humano (TPH) más alta 
se registró para An. nuneztovari en PAC con 94 picadu-
ras por persona por noche (p/p/n). En BC, An. darlin-
gi mostró los mayores niveles de TPH, con 13.6 (p/p/n), 
seguido por An. nuneztovari (8.4 p/p/n).) y An. brazi-
liensis (0,1 p/p/n). Se calculó el pico máximo de pica-
dura para los vectores, y An. nuneztovari presentó su 
mayor actividad de picadura en intra-domicilio y entre 
las 20:00 – 21:00 h en PAC y 21:00 – 22:00 h en BC; mien-
tras que el mayor pico de picadura para An. darlingi 
fue entre las 21:00 – 22:00 h en el interior de las casas en 
BC. En la actualidad se realizan los análisis moleculares 
dirigidos a los genes blanco Cytb, COX y 18s con el fin 
de detectar cuáles son los hospederos que constituyen 
la fuente de sangre de las especies detectadas.

Conocer las especies de Anopheles de importancia 
en la transmisión de la malaria y los hospederos que 
son fuente de su alimentación con sangre en locali-
dades de las regiones endémicas, ofrecerá evidencias 
de cuales tienen un comportamiento principalmente 
antropofílico y, por ende, suponen un mayor riesgo de 
transmisión de malaria al humano; ello permitirá, ade-
más, identificar especies oportunistas. Esta informa-
ción puede ser utilizada para el diseño y evaluación de 
las intervenciones de control que reduzcan el contacto 
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humano-vector, las cuales sean efectivas y dirigidas a 
la situación particular de dichas localidades. 
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