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Figura 1: Perfil de citoquinas de LT CD8+ en respuesta a estimulos policlonales SEB y PMA.
Porcentaje de LT CD8+ que expresan IFN-y (A), IL-2 (B), TNF-a (C), IL-10 (D), MIP1p (E),
CD107a (F), y la co-expresion de CD107a y Granzima B (G), CD107a y Perforina (H), IFN-y e
IL-2 (), IFN-y y TNF-a (J). Cada punto representa el porcentaje de LT CD8+ de cada paciente
evaluado. La gréfica presenta la mediana y el rango intercualtil. La prueba estadistica Wilcoxon.
*= p<0.05, **=p<0,005, ***=p<0,001.
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Figura 2: Perfil de citoquinas de LT CD8+ en respuesta a estimulos policlonales con SEB y PMA
en pacientes con ART y sin ART. Porcentaje de LT CD8+ que expresan IFN-y (A), IL-2 (B), TNF-
a (C), IL-10 (D), MIP1p (E), CD107a (F), y la co-expresion de CD107a y Granzima B (G),
CD107a y Perforina (H), IFN-y e IL-2 (1), IFN-y y TNF-a (J) en pacientes con o sin terapia
antirretroviral. Cada punto representa el porcentaje de LT CD8+ de cada paciente evaluado. La
gréafica presenta la mediana y el rango intercualtil. La prueba estadistica fue U Mann Whitney. *=
p<0.05, **=p<0,005, ***=p<0,001.



50 | |
40
30
20
10
@
P :
é 4 R of 00
e 2 Q 0g9
3 — St — s
0.5 ! —o—
0.4
0.3
0.2
0.1
0.0 —7— . T
WT Low affinity High affinity

Figura 3: Magnitud de LT CD8+ estimulados con epitopes silvestres (WT) y variantes mutadas
asociadas con alta y baja afinidad de unién al HLA-B*35. Porcentaje de LT CD8+ especificos a
epitopes silvestres, a variantes mutadas con baja afinidad de unién al HLA-B35 y a variantes
mutadas con alta afinidad de unién. La magnitud total de la respuesta de LT CD8+ se determind
como la suma de las respuestas de todos los péptidos individuales. La gréfica presenta la mediana
y el rango intercualtil. La prueba estadistica Wilcoxon. *= p<0.05, **=p<0,005, ***=p<0,001.
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Figura 4: Respuesta de LT CD8+ especificos al epitope HY9 y las variantes mutadas con afinidad
de union baja al HLA-B*35. Frecuencia de LT CD8+ que expresan IFN-y (A), IL-2 (B), TNF-a
(C), IL-10 (D), MIP1B (E), CD107a (F) y la co-expresion de IFN-y ¢ IL-2 (G), IFN-y y TNF-a
(H), CD107a y Granzima B (1), CD107a y Perforina (J) y Granzima B y Perforina. Cada punto
representa el porcentaje de LT CD8+ de cada paciente evaluado. La grafica presenta la mediana y

el rango intercualtil. La prueba estadistica fue Wilcoxon. *= p<0.05, **=p<0,005, ***=p<0,001.
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Figura 5: Respuesta de LT CD8+ especificos al epitope HA9 y las variantes mutadas con afinidad
de unidn alta al HLA-B*35. Frecuencia de LT CD8+ que expresan IFN-y (A), IL-2 (B), TNF-a
(C), IL-10 (D), MIP1B (E), CD107a (F) y la co-expresion de IFN-y ¢ IL-2 (G), IFN-y y TNF-a
(H), CD107a y Granzima B (1), CD107a y Perforina (J) y Granzima B y Perforina. Cada punto
representa el porcentaje de LT CD8+ de cada paciente evaluado. La grafica presenta la mediana y

el rango intercualtil. La prueba estadistica fue Wilcoxon. *= p<0.05, **=p<0,005, ***=p<0,001.



= Wild type
== Low affinity

== High affinity

I
oo
—o
—o
—o0

aaNw
N b O ® Ccoco

% CD8+ T cell response with

1 function 2 functions 3 functions 4 functions 5 functions 6 functions

Figura 6: Perfil polifuncional de LT CD8+. Porcentaje de LT CD8+ que expresan una 0 mas
funciones. La gréfica presenta la mediana y el rango intercualtil. La prueba estadistica fue U Mann
Whitney. *= p<0.05, **=p<0,005, ***=p<0,001.
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Figura 7: Perfil polifuncional de LT CD8+ estimulados con el epitope silvestre HY9 y sus variantes
mutadas con afinidad de unidon baja al alelo HLA-B*35. Frecuencia de LT CD8+ que expresan
una (A), dos (B), tres (C), cuatro (D), cinco (E) y seis (F) funciones simultaneamente. Cada punto
representa el porcentaje de LT CD8+ de cada paciente evaluado. La grafica presenta la mediana y

el rango intercualtil. La prueba estadistica fue Wilcoxon. *= p<0.05, **=p<0,005, ***=p<0,001.
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Figura 8: Perfil polifuncional de LT CD8+ estimulados con el epitope silvestre HA9 y sus variantes
mutadas con afinidad de unién alta al alelo HLA-B*35. Frecuencia de LT CD8+ que expresan una
(A), dos (B), tres (C), cuatro (D), cinco (E) y seis (F) funciones simultaneamente. Cada punto
representa el porcentaje de LT CD8+ de cada paciente evaluado. La gréafica presenta la mediana y
el rango intercualtil. La prueba estadistica fue Wilcoxon. *= p<0.05, **=p<0,005, ***=p<0,001.



