Tabla 1: Epitopes silvestre y sus respectivas variantes mutadas
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Tabla 2: Caracteristicas clinicas y demogréaficas de la poblacion del estudio

Caracteristica clinica Valor
Edad en afios, mediana (IQR) 33 afos (25 - 53)
Género masculino (%) /femenino (%) 10 (83%) / 2 (17%)
Conteo de LT CD4+ en células/pl, mediana (IQR) 636.8 (382 — 1047)
Conteo de LT CD8+ en células/pl, mediana (IQR) 793.9 (420.6 - 1213).
Relacion LT CD4+/CD8+, mediana (IQR) 0.9 (1.5 - 0.5)
Pacientes con terapia antirretroviral, n (%) 7 (58.3)

Tiempo entre el diagnoéstico y el inicio de TAR en meses,

_ 14 (0.26 — 26)
mediana (IQR)
Tiempo de tratamiento en meses, mediana (IQR) 54 (48 — 55)

IQR: rango intercuartil 25%-75%; TAR: terapia antirretroviral



