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La segmentacion automatica de 6rganos es una
tecnologia que esta transformando el analisis de

iImagenes meédicas. Este proyecto busca
implementar un modelo que capture Ila
variabilidad anatomica en |a poblacion

colombiana, mejorando asi el diagnostico y el

tratamiento
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Introduccion

La segmentacion de organos abdominales en
Imagenes de tomografia computarizada es
esencial para multiples aplicaciones clinicas,
como el diagnostico preciso y la planificacion
quirurgica. Tradicionalmente, este proceso ha
sido manual, demandando tiempo y recursos.
Con el avance de las redes neuronales
profundas, como las CNN, ahora es posible
automatizar este proceso, mejorando tanto la
precision como la eficiencia. En este contexto,
el framework MONAI ha demostrado ser una
herramienta clave, permitiendo implementar
arquitecturas avanzadas como UNETR, lo que
facilita la segmentacion precisa y rapida de
organos en imagenes abdominales. En este
estudio, desarrollamos un modelo automatizado
utiizando MONAI, adaptado a la poblacion
adulta de imagenes de TC contrastadas

Objetivos

Establecer un flujo de trabajo para la
conversion y carga de etiquetas
medicas de formato NIfTI a
DICOM-SEG, garantizando su
compatibilidad con el visor OHIF
mediante su integracion a la
plataforma XNAT.

Ejecutar estrategias de aumento de
- datos y optimizacion de
hiperparametros con el fin de mejorar
la generalizacion del modelo UNETR
entrenado con el framework MONAI en
el contexto de segmentacion
automatica de organos abdominales
en imagenes procedentes tanto de
repositorios publicos como propios

Validar el modelo de segmentacion
abdominal entrenado con el fin de
evaluar su utilidad

ReSUItadOS y filabilidad en el ambito clinico
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con mayor precision estructuras anatomicas
complejas, como el pancreas y las venas, en
comparacion con el modelo de referencia.

‘ La inclusion de imagenes de TC de alta
calidad y con contraste fue determinante
para mejorar la capacidad del modelo para
generalizar y segmentar estructuras con
variabilidad significativa en forma y tamano.
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La capacidad de UNETR junto con el uso de
tecnicas de ajuste de hiper parametros,
regularizacion y validacion cruzada mejoro la
estabilidad y precision del modelo,
previniendo el sobreajuste y optimizando el
rendimiento en datos no vistos.
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